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Table S7. Coffee hybrids genotypes, considering the presence of markers for the four loci of 

resistance to diseases in coffee. 

Hybrid 

Code 

Resistance genes  Hybrid 

Code 

Resistance genes  

SH3 *LG2 **LG5 Ck-1 SH3 *LG2 **LG5 Ck-1 

C1-1 aa BB cc dd C7-5 aa bb C_ dd 

C1-2 aa BB cc dd C7-6 aa bb C_ Dd 

C1-4 aa BB cc dd C7-7 aa bb C_ Dd 

C1-5 aa BB cc dd C7-8 aa bb C_ Dd 

C1-9 aa BB cc dd C7-9 aa bb C_ Dd 

C1-10 aa BB cc dd C7-11 aa bb C_ Dd 

C1-11 aa BB cc dd C7-12 aa bb C_ Dd 

C1-12 aa BB cc dd C8-1 aa BB cc dd 

C2-1 Aa Bb cc dd C8-2 aa BB cc dd 

C2-2 Aa Bb C_ dd C8-3 aa BB cc dd 

C2-3 Aa Bb cc dd C8-4 aa BB cc dd 

C2-5 aa Bb cc dd C8-5 aa BB cc dd 

C2-6 Aa Bb C_ dd C8-7 aa BB cc dd 

C2-7 Aa Bb cc dd C8-8 aa BB cc dd 

C2-8 Aa Bb C_ Dd C8-9 aa BB cc dd 

C2-9 Aa Bb C_ dd  C8-10 aa BB cc dd 

C2-10 Aa Bb C_ Dd C8-11 aa BB cc dd 

C2-11 Aa Bb cc dd C9-1 aa Bb cc dd 

C2-12 Aa Bb cc dd C9-2 aa Bb cc dd 

C3-1 aa Bb C_ Dd C9-4 aa BB cc dd 

C3-5 aa Bb C_ Dd C9-5 aa BB cc dd 



C3-7 aa Bb C_ Dd C9-6 aa Bb cc dd 

C3-8 aa Bb C_ Dd C9-7 aa Bb cc dd 

C3-9 aa Bb C_ Dd C9-8 aa Bb cc dd 

C3-10 aa Bb C_ Dd C9-9 aa Bb cc dd 

C3-11 aa Bb C_ Dd C9-10 aa BB cc dd 

C3-12 aa Bb C_ Dd C9-11 aa Bb cc dd 

C4-1 Aa Bb C_ Dd C9-12 aa Bb cc dd 

C4-2 Aa Bb C_ Dd C10-1 aa BB cc dd 

C4-3 Aa Bb C_ Dd C10-2 aa bb cc Dd 

C4-4 Aa Bb C_ Dd C10-3 aa bb cc Dd 

C4-5 Aa Bb C_ Dd C10-5 aa bb cc Dd 

C4-6 Aa Bb cc dd C10-6 aa BB cc dd 

C4-7 Aa Bb C_ dd C10-7 aa BB cc Dd 

C4-8 Aa Bb C_ Dd C10-8 aa BB cc Dd 

C4-9 Aa Bb C_ Dd C10-9 aa BB cc Dd 

C4-10 Aa Bb C_ Dd C10-10 aa BB cc Dd 

C4-11 Aa Bb C_ Dd C10-11 aa BB cc Dd 

C5-1 aa Bb C_ DD C10-12 aa BB cc dd 

C5-2 aa Bb cc DD C11-1 aa BB cc Dd 

C5-3 aa Bb C_ DD C11-2 aa Bb cc Dd 

C5-4 aa Bb C_ DD C11-3 aa Bb cc Dd 

C5-5 aa Bb C_ DD C11-4 aa Bb cc Dd 

C5-7 aa Bb C_ DD C11-6 aa Bb cc dd 

C5-8 aa Bb C_ DD C11-7 aa Bb cc Dd 

C5-9 aa Bb C_ DD C11-8 aa Bb cc dd 



C5-10 aa Bb C_ DD C11-9 aa BB cc dd 

C5-11 aa Bb C_ DD C11-10 aa Bb cc dd 

C5-12 aa Bb C_ dd C11-11 aa BB cc dd 

C6-3 aa Bb C_ Dd C11-12 aa Bb cc dd 

C6-4 aa BB C_ Dd C12-1 Aa Bb C_ dd 

C6-5 aa BB C_ Dd C12-2 Aa bb cc dd 

C6-6 aa BB C_ Dd C12-3 Aa bb cc dd 

C6-7 aa BB C_ Dd C12-4 Aa bb cc dd 

C6-8 aa BB C_ Dd C12-5 Aa Bb cc dd 

C6-10 aa BB C_ Dd C12-6 Aa bb cc dd 

C6-11 aa BB C_ Dd C12-7 Aa Bb cc dd 

C7-1 aa bb C_ Dd C12-8 Aa Bb cc dd 

C7-2 aa bb cc Dd C12-9 Aa Bb cc dd 

C7-3 aa bb C_ Dd C12-10 Aa Bb cc dd 

C7-4 aa bb C_ Dd - - - - - 

*LG2 associated with the QTL of linkage group 2 and ** LG5 associated with the QTL of linkage 
group 5. 

 

 

 

 

 


